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现代生物区系是过去生物区系的延续, 要理解现

代生物多样性格局的形成和演变, 必须要回溯生物起

源、演化及其分布区形成和演变的整个过程. 此外,
现代生物多样性格局还是生物自身演化和环境演化共

同作用的产物, 过去和现在生物区系的组成都有着环

境因素的烙印. 地质历史时期生物区系的组成, 甚至

植物群叶相的组合和动物牙齿的釉质都能够用于古气

候的重建.
青藏高原隆升是新生代全球最为重大的地质事

件, 这一事件改变了亚洲的地形地貌和大气环流, 深刻

地影响了亚洲生物多样性的格局, 使得青藏高原成为

研究环境演变对生物演化影响的天然实验室, 而化石

就是一把打开这个实验室的钥匙. 在青藏高原的研究

中, 不少研究证明化石确实起到这样的作用. 希夏邦

马峰发现的高山栎化石, 开启了定量重建青藏高原古

高程的先河(徐仁等, 1973); 最近苏涛等依据发现于西

藏伦坡拉晚渐新世地层中的棕榈化石, 通过古植物

学、生态学和气候模型的综合研究, 认为西藏在古近

纪有着复杂地形地貌, 青藏高原整体上于23Ma以后才

形成(Su等, 2019); 邓涛等依据青藏高原上新世哺乳动

物群的研究, 提出了一些北半球分布的大型哺乳动物

从青藏高原扩散到高纬度地区的“走出西藏”假说

(Deng等, 2011), 为研究现代哺乳动物分布格局的演变

提供了重要线索.
经过几十年的努力, 高原古生物学取得了长足的

进步, 有重要生物学和地质学指示意义的若干化石被

发现和报道. 这些发现极大地丰富了人们对青藏高原

动植物区系的认识. 但是和广袤的青藏高原相比, 青

藏高原古生物的资料仍然不够丰富. 随着中国科学院

战略性先导科技专项项目和第二次青藏高原科学考察

等项目的实施, 新的化石不断被发现. 为了集中展示青

藏高原古生物学的最新研究进展, 我们编辑了题为“青
藏高原新生代古生物及其生物地理学意义”的专题, 专
题收集了邓涛等人的5篇研究论文.

新生代以来, 由于剧烈的环境变化, 青藏高原的动

植物区系经历了从“热带动植物乐土”到“冰期动物群

摇篮”的转变(邓涛等, 2019). 邓涛等(2019)依据近年来

青藏高原古生物学领域的新发现, 总结高原生物多样

性的演变过程及其世界性影响, 提出青藏高原是现代

生物多样性形成过程中的“演化枢纽”的假说, 认为青

藏高原的动植物区系以土著物种本地起源、“走出西

藏”和途经西藏地区的洲际扩散等三种模式, 对全球动

植物区系的演变产生影响.
李强等(2019)对青藏高原北部新疆库木库里盆地
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石马沟组顶部中中新世末期(~12.5Ma)的小哺乳动物

和孢粉化石进行了研究, 并建立了一个小哺乳动物新

种. 结果表明库木库里盆地中中新世末期动物群与欧

洲和中国北方地区同时期动物群有较高的相似性, 而

根据孢粉化石重建的植被表明当时的植物群呈现出常

绿阔叶林和干热草原交汇的景观, 表明当时的环境无

疑远比现代更适宜动植物的生存(李强等, 2019).
倪喜军等(2019)利用贝叶斯末端定年的方法来推

测亚洲古近纪50个代表性动物群间的相对关系和分异

时间, 进而对动物群演变更替与古地理格局改变间的

关系进行了讨论. 结果表明: 始新世早期印度次大陆

的动物群与亚洲大陆的动物群组成在总体上是相近

的, 表明自早始新世之前存在着动物扩散的通道, 其时

间处在64.8~61.3Ma, 这一时间与印度次大陆-亚洲初

始碰撞的估计时间相近. 在57.1~47.2Ma, 印度次大陆

低地和亚洲大陆主体有着不同的生境. 渐新世与始新

世动物群间遥远的理论分异时间(64.8Ma)反映了始新

世-渐新世的动物群转换事件. 直至渐新世之末, 阿拉

伯半岛与亚洲主体之间可能仍然存在难以逾越的地理

隔离(倪喜军等, 2019).
黄健等(2019)报道了青藏高原西端札达盆地香孜

地区上新统地层中发现的植物叶片化石组合, 共鉴定

植物化石10科12属21种. 研究表明札达盆地上新世的

植被是由栒子、绣线菊、锦鸡儿、沙棘、杜鹃花、金

露梅等灌木构成.古气候重建等结果表明:札达香孜地

区在上新世无论温度和降水都高于现在, 古海拔重建

显示札达盆地在上新世的高程已经和现代相近. 随着

亚洲内陆干旱化的加剧, 植被从灌丛向荒漠转化(黄健

等, 2019).
周浙昆等(2019)报道了依据西藏东南部芒康盆地

上始新统的鼠李科植物叶化石标本, 建立了一个化石

新种君容似勾儿茶叶. 这个新种与产于南美哥伦比亚

晚白垩世的似勾儿茶叶属为同属植物. 进一步研究发

现 , 仅凭叶脉特征不能将勾儿茶属和南美分布的

Rhamnidium、Karwinskia等三个属区分开来, 似勾儿

茶叶属(Berhamniphyllum)代表了这几个属的一个灭绝

的共同祖先. 据此, 作者认为这一类群于晚白垩世晚期

起源于南美哥伦比亚, 在始新世经中美洲扩散到北美,
后又从北美经白令陆桥扩散至东亚. 根据化石记录, 这

个类群在东亚最早出现于西藏芒康早渐新世地层(周
浙昆等, 2019).

本专题的作者都参与了中国科学院战略性先导科技

专项(XDA2007030102、XDA20070203、XDB26000000)
和第二次青藏高原科学考察的研究, 没有这些项目的

支持作者们是不可能完成上述工作的. 古生物学是以

发现为基础的学科, 需要做大量的野外工作, 作者们

对参与野外工作的同事和学生们表示感谢.
虽然青藏高原新生代古生物的研究取得了长足的

进步, 但是仍不足以全面刻画青藏高原生物群演化的

历史以及动植物对环境变化响应的整个过程. 本专题

的论文仅仅是对青藏高原生物演化和环境演变的窥豹

一斑, 还需要大量工作才可逐步看清青藏高原生物演

化和环境演变的全貌.
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