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TobRB7 1 MVRTAFGSTG DSIFSVGSLKA YVAEFTATLL. FVFAGVGSAT AYNKLTADAA LDPAGLVAVA
sk, k| ek, % Sk ok .k, kklolork % ok, %k % . Lk
DcRB7 1 MVKTSTGSLG DSLSHGSLKS YLAEFTATLL FVFAGVGSAT AFNNLTADAG [LDPAGLVATA
TobRB7 61 VAHAFALFVG VSTAANTSGG HLNPAVTLGL AVGGNTITTLT GFFYWTAQLI. GSTVACLLLK
% sk, sodfolek ok Lk kedellolk sk ok kol ok,
DcRB7 61 VAHAFALIFVG VSMAANISGG HLNPAVTIGL AVGGNITLIT GIFFYWIAQVL GATVASFLLN
TobRB7 121  YVTNGLAVPT HGVAAGLNGI. QGVVMETTTT FALVYTVYAT AADPKKGSL.G TTAPTATGFT
DeRB7 121 IGTGGKAVP L LEVGAGLGAA BEGVVIETIIT FALVYTVYAT AADPKKGSLG TIAPLALIGI |
TobRB7 181 VGANTLAAGP FFSGGSMNPAR SFFGPAVVAGD [FSQNWIYWAG PLIGGGLAGE TYGDVIFTGCII
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(a) RAGCTTATCCGCTCATAACCTACTCAATTATTCAAAAACTTGTAGGGGTGTCCCTAATAC — 542
CAATCGGTGTGTAGGGTGGTTAGATTACTTTATTCTTARACTGACATAAGARACCACAAT —482
TTTACATATTGTTCATTTCATGATTATTACAAACCAAAACTTAGTTCTTTTCAATCGATT —422
ATCARATTATGGTCGGCACCGGTGATTAGTCTTAAAAAAGTCCAAAATAGACCATATAAT — 362
TTAGTGGGTAACATCAGTGAGATAAAATATTAGGGGACAGTCGGTCCAGAAAAGTCGAAT — 302
GTCAGCAGCATACATTTGACGGGAAGGAARAAAAGTGTTGGACAAGARGAATTCCAGGATG — 242
AGTTAATTTTCGTTGGATGACACAGTAATATCCTTGCATATTGTTTAAAAACTTGAATTT — 182
AAGGTGTTGAGAGATTTTTTCCGAGTATACTTGACATTCGTATGTCAGTCCCTGACCTAT —122
ACTTAAATGTATCATTATATGAGTATATGTTTCGGTTTGTTCATTAACTGAATTCCTARR — 62
CTTTCTAGTATATAAACAACATTGCTGCTCTGTAGAATTCGCAAAAGAAGCCCTTAATCA — 2
ATACTTGGAATTTTCCAAGGCTTTTATCTTCTTCAATTTGTTAGGCCTCTCTAGCTAGCT 59
TTAAAAATGGTGAAGATATCAATTGGCAGCCTTGGTGACTC 100
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